Sequence: alignment tester.dna (Circular / 2684 bp)
Features:

12 visible, 12 total
290 300 310 320 330 340

GGTGCGGGCgtaTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAtagGGGATGTGC CAAGGCGATTAAGTTGGGTA

e s e

CCACGCCCGcatAAGCGATAATGCGGTCGACCGCTTatcCCCTACACG GTTCCGCTAATTCAACCCAT
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Feature 2
Feature 7

GGTGCGGGCgtaTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAtagGGGATGTGC CAAGGCGATTAAGTTGGGTA

v Confirmed experimentally

GGTGCGGGCYgtd————mmm gGGGATGTGUTGICAAGGCGATTAAG———————
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CCACGCCCGCat|———————— e CCCCTACACGACGTTCCGCTAATTO=——————

O | Feature 2 |

Feature 7

0 360 370 380 390 400 410

ACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTCGAGCTCGGTACCCGGGGAT

e e

TGCGGTCCCAAAAGGGTCAGTGCTGCAACATTTTGCTGCCGGTCACTTAAGCTCGAGCCATGGGCCCCTA

ACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGAATTCGAGCTCGGTACCCGGGGAT

—————————————————————————————————————————————————— CGAGCTCGGTACCCGGGGAT

—————————————————————————————————————————————————— GCTCGAGCCATGGGCCCCTA

0 430 440 450 460 470 480

CCTCTAGAGTCGACCTGCAGGCATGCAAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATT

I et B e e ot e L e O L e B e e L

GGAGATCTCAGCTGGACGTCCGTACGTTCGAACCGCATTAGTACCAGTATCGACAAAGGACACACTTTAA

CCTCTAGAGTCGACCTGCAGGCATGCAAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATT

CCTCTAGABTCGACCT——m——mmm—mmmmmmmmmmm—mmmmmmmmmm e ——

BGAGATCTCAGCTGGA——————— = m e e e e

Printed from SnanGene®: Seb 25. 2014 1:34 PM

Paae 2



